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Humulus lupulus (lGpulo) es una especie conocida tanto por su papel en la produccion de cerveza como por sus
compuestos bioactivos con aplicaciones medicinales. Sin embargo, el cambio climatico resulta un desafio importante
para la producciéon de este cultivo dado que, para alcanzar su 6ptimo desarrollo, requiere de condiciones de luz,
temperatura e irrigacion especificas. Esta caracteristica, junto a la creciente demanda y expansion del cultivo,
subrayan la necesidad de mejorar su resiliencia a las condiciones ambientales adversas. En este sentido, el acido
abscisico (ABA) es una fitohormona detectada por la familia de receptores PYL (PYRABACTIN RESISTANCE1 LIKE) que
participa en la regulacion de las respuestas de las plantas al estrés abidtico. Estos receptores han sido ampliamente
estudiados en diferentes cultivos, pero su caracterizaciéon en lUpulo es aun limitada. Asi, el objetivo de este trabajo
fue identificar y caracterizar in-silico los receptores de ABA en lUpulo (HIPYLs). Para ello, como genoma de referencia
se utilizo la base de datos HopBase, y, primeramente, se realizé un BLASTP utilizando como guia las secuencias de 14
proteinas PYL de Arabidopsis thaliana. Las secuencias de proteinas identificadas se integraron y analizaron mediante
edicion manual para eliminar la redundancia, y las proteinas restantes se consideraron como proteinas PYL
candidatas ‘al ldpulo. Posteriormente, utilizando la misma base de datos, se determind la ubicacion fisica
cromosomica y la estructura UTR-exén-intrén de los genes HIPYL identificados. Por otro lado, se evalud la relacion
filogenética de las

HIPYLs mediante alineaciones de secuencias multiples de las proteinas PYL identificadas del lUpulo y las 14 proteinas
PYL de Arabidopsis thaliana, utilizando la herramienta ClustalW y el método de maxima verosimilitud. El arbol
filogenético se construyd con el software MEGA X (version 10.2.6) con un valor de arranque de 1000. Se identificaron
8 genes PYL en el genoma del IUpulo. La ORF y la longitud de la proteina de los HIPYL oscilaron entre 558 pb y 669
pb, y entre 185 y 222 aa, respectivamente. La localizacion cromosdmica mostré que los 8 HIPYLs identificados
estaban distribuidos de manera desigual en 3 de los 10 cromosomas de IUpulo (cromosoma 3, 5y 9), siendo el
cromosoma 5 el que poseia el mayor nimero de genes PYL (4). Los resultados del analisis de la organizacion UTR-
exon-intréon mostraron que hay cinco genes sin intron: HIPYL1a, HIPYL1b, HIPYL2, HIPYL4a y HIPYL4Db; y tres genes
con dos intrones: HIPYL8a, HIPYL8b y HIPYL9. Por otro lado, la exploracion de la relacion filogenética de los HIPYLs
arrojo que éstos podrian clasificarse en tres subfamilias. La subfamilia | contenia tres miembros (HIPYL8a,b y HIPYL9),
la subfamilia Il dos miembros (HIPYL4a,b), y la subfamilia Ill tres miembros (HIPYL1a,b y HIPYL2). Esta clasificacion
obtenida concuerda con la organizacion UTR-exdn-intrén observada, dado que genes de la misma subfamilia
mostraron estructuras génicas similares. En conclusion, este analisis bioinformatico permitié identificar los
receptores de ABA en lUpulo proporcionando una base para futuras investigaciones en relacion a la caracterizacion
funcional de éstos, y a la mejora de la tolerancia al estrés hidrico de H. lupulus.

PALABRAS CLAVES: Humulus lupulus, receptores PYL, analisis in-silico.

{SCB REGIONAL

StudentaROUP ES'CB S t U de n t Facultad de Ciencias
ZXCOUNCIL ' EXACTAS

mArgenti 'a INTERNATIONAL SOCIETY FOR COMPUTATIONAL BIOLOGY

O 0 O rsgargentina.netlify.app

Asociacion Argentina
de Bicinformadtica y
Biologiao Camputacianal

UMNIVERSIDAD
NACIONAL



https://rsgargentina.netlify.app/

